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MU de 21 femmes (18 à 45 ans) étudiés par
EQUC :
 avec IU : n = 9
 sans IU : n = 12

Colonies macroscopiquement différentes
identifiées par spectrométrie de masse MALDI-
TOF.

EQUC : 50 espèces bactériennes identifiées
CS : 17 espèces bactériennes identifiées

Urotypes (genre bactérien dominant) majoritaires :
 avec IU : Escherichia (56 %)
 sans IU : Lactobacillus (58 %)

L’EQUC a permis d’identifier de nombreuses espèces non détectées par les procédures de CS, et de mettre en
évidence une différence de composition entre le MU des volontaires sans IU et celui des patientes avec IU. Ces
résultats seront complétés par des analyses de séquençage ciblé à haut débit (ARNr 16S), afin de mettre en évidence
des espèces bactériennes non ou difficilement cultivables.

Figure 1 – Démarche expérimentale
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Figure 4 - Urotypes identifiés chez les patientes avec IU et les 
volontaires sans IU

Figure 3 – Caractéristiques des bactéries identifiées après EQUC 

 5 genres bactériens prévalents, tous à Gram positif : Staphylococcus (20%), Lactobacillus (16%),
Streptococcus (11%), Corynebacterium (11%) et Enterococcus (9%).

 Flore anaérobie mise en évidence (31% d’espèces anaérobies).
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EQUC vs Culture Standard (CS) :
 2 géloses supplémentaires
 Chocolat (CHOC) : 5% CO2

 ANC (sélective Gram +) : Anaérobie
 2 volumes d'ensemencement : 10 et 100 µL
 Incubation 48h
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Les urines ont longtemps été considérées stériles. Les techniques de séquençage à haut débit ainsi que la culture étendue (EQUC) ont permis un changement de
paradigme avec la découverte d’un Microbiote Urinaire (MU) chez des personnes saines1. Les infections urinaires (IU) sont définies par la présence de symptômes
urinaires associée à la présence de microorganismes au-delà d’un certain seuil dans les voies urinaires2. Cependant il reste de nombreuses inconnues concernant le MU
associé aux sujets sains ou au cours d’IU.
L’objectif de cette étude était de comparer le MU bactérien de patientes présentant une IU à celui de volontaires saines par EQUC.
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Figure 2 – Prévalence des espèces identifiées en culture standard (CS) et en culture étendue (EQUC)
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