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Introduction

Escherichia coli représente 62% des entérobactéries sécrétrices de béta-lactamase a spectre étendu (BLSE) en France. Une surveillance
genomique a été initiée sur les E. coli sécrétrices de BLSE au CHU de Caen depuis 2012. Au cours de cette etude, deux épidéemies d’E. coli
secrétrices de BLSE au sein de services de réanimation néonatale ont été particulierement investiguées.

Méthode

Entre Juin et Aout 2017, 28 souches d’E. coli sécrétrices de BLSE isolées dans les services de réanimations néonatales des hopitaux de
Cherbourg et de Caen ont été collectées. Au total 94 souches ont été séquencées dans le cadre de la surveillance. Les caractéristiques
microbiologiques : Multi-Locus Sequence-Type (ST), sérotype moléculaire, genes de résistance, de virulence et plasmides ont été
déterminés in silico sur séquences assemblées (1-2). Une phylogénie basée sur la recherche de Single Nucleotide Polymorphism (SNP) a été
réalisée par mapping sur un génome de référencel® puis par comparaison a I'ensemble des 3765 génomes d’E. coli ST131 disponibles dans
les bases de données.

Reésultats
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Douze patients agés d’un a cing mois ont été colonisés ou infectés par une souche d’E. coli sécrétrice de BLSE entre Juin et Aout 2017. Les
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bactéries ont été isolées a partir de selles (n=22), yeux (n=3), hémocultures (n=2) et tractus respiratoire (n=1).
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Phylogénie internationale des souches d’E. coli ST131
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Cg MLST réalisé a partir de 3765 génomes d’E. coli ST131 genomes disponibles dans la base de données Enterobase). Arbre de maximum de vraisemblance réalisé via parsnp incluant les 28 souches épidémiques et les 30 souches d’E. coli ST131 les plus proches retrouvées dans la base de données Enterobase.

Conclusion

La béta-lactamase CTX-M-27 dissémine rapidement au sein d’hopitaux Francais via un clade eémergent d’E. coli ST131 016:H5
Fim 41 différent des clades précédemment décrits!®’). Des études phénotypiques doivent étre menées afin de comprendre le
succes de ce clone.
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